Komentované odkazy

NeZ se budemeimovat jednotlivym kategoriim odkaza jejich strédnému popisui
komentdi, radi bychom zminili projekt, ktery stoji mimo sladujici kategorie a je svého
druhu jedinénym painem v rdmci volného &ni on-line vzdlavacich material - jedna se o
projekt MIT's OpenCourseWarbt{p://ocw.mit.edu/OcwWeb/index.h)menomovaného
Massachusetts Institute of Technology, ktery nasirankach zcela #igtupnil vyukové
materialy pro vice nez 1200 pregradualnich a padtgilnich kuri sahajicich od studia
médii po jaderné inZzenyrstvi. V oboru biologie ajiky jsou zpistuprény pisemné
materialy uzivané v kurzech, mnohdy pak i audioonadeonahravky celychipdnasek od
uvodu do biologie po specializovanou problematisté&move biologie a fuki genomiky.
RovreéZ na strdnkach MIT's OpenCourseWaatezneme odkazy na podobné projekty z
celého s¥ta.

Bezpochyby hlavnim zdrojem relevantnich informaobtasti genetiky a genomiky, ale i
biomedicinskych obdrobecH, je portal National Center for Biotechnology Infation, U.S.
National Library of Medicine - NCBIhttp://www.ncbi.nlm.nih.goy/ Zde je sdruzeno
bezpd@et databazi, ve kterych je mozné vyhledavait jmanotliv¢, nebo ve vSech najednou:
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Obr. V?slédek vglhledénl" Kioveho slova "apoA5" ve vSech databézich NCBI najadn
Bibliografické databaze

1. ENTREZ PUBMED http://www.ncbi.nlm.nih.gov/entrezé patr& prvni server, na
ktery zamiit, kdyZ potebujete ziskat informace o publikovanych pracecfakékoli
biomedicinské téma. Stéast NCBI.

2. SCIRUS http://www.scirus.conje velice robustni vyhledavanformaci z oblasti
veédy, informaceterpa z vice nez 200 milidnndexovanych stranek.

3. Biomed Central http://www.biomedcentral.conjé tak trochu revoluci v publikovani
védeckych informaci. Nyni sdruzuje vice nez 120 odfpon biomedicinskych
casopisi. Vznikl jako protipdl velkych nakladatelskych dara vymezil se &kolika
zasadnimi aspekty:




o velka &tSinacasopisi nema pistup kélankim vazany naigdplatné (open
access)

o casopisy ve svéarsine nemaji tiSnou podobu, je samigmé mozné on-line
PDF soubory vytisknout

o pii zachovani principu peer review je urychlen prooggijeti ¢clanku do jeho
vystaveni na naprosté minimum

o copyright si ponechavaji adt@lanku

Ze tato strategie fite fungovat aiedstavovat konkurenci zavedenyasopism,
dokazuji m;j. i relativl vysoké "impact factors"gkterychcasopisi, nag.
Bioinformatics.

Globalni databaze gei

1. NCBI ENTREZ GENE http://www.ncbi.nlm.nih.gov/entrez/query.fcgi?dbsnge
souwast NCBI.

2. GENECARDS http://www.genecards.org/
GeneCards je databaze lidskychiggajich produki a vyznamu pro lidska
onemocgni. Automaticky jsou do "karty" genuipazovana genomicka,
ranskriptomicka a proteomicka data, ziskana&gsich zdrofi. Podob# jsou
automaticky generovany informace o souvisejiciahe@ech, Gasti genu na
farmakogenetickych interakcich a komparatigenomicka data.

3. GenelLynxhttp://www.genelynx.orgje portél, ktery se za#til na genyclovéka a
dvou hlavnich saiich modelovych organisimtedy mySi a potkana.

Globalni databaze proteini

SWISS-PROT Protein Sequence Databagdgtp://www.expasy.org/sprot/

Data v databazi Swiss-Prot pochazi z translace Bé&l&enci z databaze EMBL. Jedna se o
velmi propracovanou databézi, ktera se snazi dosdlwo nejmensi miry redundancea
naopak co nejpodrobj$iho popisu anotovanych protéiffunkce, struktura jednotlivych
domén, post-transtai modifikace atd.) a je propojendasiou dalSich databazi
shroma#’ujicich biologicka data, jako jsou EMBL, PROSITEhoeé?DB.

Protein Databank (PDB)http://www.pdb.org/pdb/home/home.do

Informani portal k biologickym makromolekularnim struktordobsahuje celostovou
"sbirku" struktur proteitn i jinych makromolekul, stanovenycktginou pomoci rentgenové
krystalografie nebo nuklearni magnetické rezongNé4R). Obecr je obtizné, ne-li
nemozné, fesré predpowedét trojrozmernou (3D) strukturu proteinu z primarni struktury
(sekvence aminokyselin) a proto se struktury staji@xperimentalé jedna po druhé.iés
mnohé technické i ekonomickégikazky probihd mnoho projékzanerenych timto srem,
neba’ 3D struktura obvykle poskytuje velmilgZity vhled do funkce bilkoviny.




