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kédujici
pamét'ové
pozitivni

+ DNA viakno

$ ATG GAA GAG CTC ACG GCT 3
3" TAC CTT CTC GAG TGC CGA 5

antikoéduijici
pracovni
negativni

- DNA viakno



mRNA
$ AUG GAA GAG CUC ACG GCU 3

antikodony
tRNA

3" UAC & 3" CUU §'.

polypeptid / /

Met — Glu — Glu - Leu- Thr- Ala



SHRNUTI

Kédujici DNA 5 ATG GAA GAG CTC ACG GCT 3
Antikédujici DNA 3" TAC CTT CTC GAG TGC CGA §°

Kodony mRNA § AUG GAA GAG CUC ACG GCU 3

W

Antikodény tRNA 3" UAC 5° 3" CUU 5'.....



Je dan usek pameét'oveho viakna DNA genu pro lidsky
inzulin:

§ ATG GCC CTG TGG ATG CGC 3

Odvod'te a zapiste:
a) komplementarni pracovni viakno DNA

b) mMRNA
c) kédovany polypeptid



Reseni:
5 ATG GCC CTG TGG ATG CGC 3’

a) 3° TAC CGG GAC ACC TAC GCG 5

b) 5 AUG GCC CUG UGG AUG CGC 3’
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UUU

U:C UUC CUU UCU

2:1

CCU CuC ucCcC
CCC

213 x 213 x 213 = 8/27
213 x 213 x 113 = 4/27
213 x 113 x 113 = 2/27
13 x 113 x 113 = 1/27

phe = UUU + UUC = 8/27 + 4/27 = 12/27
ser = UCU + UCC = 4/27 + 2/27 = 6/27
leu = CUU + CUC = 4/27 + 2/27 = 6/27
pro=CCU + CCC = 2/27 + 1/27 = 3/27



Urcete stupen homologie DNA a aminokyselinové
sekvence v prvnich 30 bazich, resp. prvnich deseti
aminokyselinach B rfetézce inzulinu u clovéka, vepre

a psa.

Homo sapiens (Clovék)
TTT GTG AAC CAA CAC CTG TGC GGC TCA CAC

Sus scrofa (vepr)

TTC GTG AAC CAG CAC CTG TGC GGC TCC CAC

Canis familiaris (pes)

TTC GTT AAC CAG CAC CTG TGT GGC TCC CAC



Reseni — B fetézec inzulinu

Homo sapiens (Clovék)

TTT GTG AAC CAA CAC CTG TGC GGC TCA CAC
Phe Val Asn GIn His Leu Cys Gly Ser His

Sus scrofa (vepr)

TTC GTG AAC CAG CAC CTG TGC GGC TCC CAC
Phe Val Asn GIn His Leu Cys Gly Ser His

Canis familiaris (pes)
TTC GTT AAC CAG CAC CTG TGT GGC TCC CAC

Phe Val Asn GIn His Leu Cys Gly Ser His



V uvedeném useku je:
100% shoda v poradi aminokyselin
90% shoda v poradi bazi genu clovéka a vepfre

83% shoda v poradi bazi genu ¢lovéka a psa



a) Najdete otevrieny cteci ramec v zadaném useku
DNA.

b) Odvod'te kddovany polypeptidovy retézec.

(Posud'te obé komplementarni viakna)

S GGCTAGCGTCTGATTAAGCGY3



scecrackaTcfreaffaaleces

- STOP STOP STOP
3’CC/GATCGCAGACTAAT[TCGCS
STOP STOP -
Reseni:

a) 5- CG CTT AAT CAG ACG CTA GCC-3

b) Leu—-Asn GIn-Thr-Leu - Ala



U potkana byla nalezena mutace, zpusobujici kataraktu (Sedy zakal
¢o¢ky). Mutace je autosomalné semidominantné dédiéna, homozygoti
maji mikroftalmii a silné redukovanou c¢ocku. Vyuzitim vazebného
mapovani byl vytipovan usek DNA, ktery mutaci obsahuje. Na
hitp://piol.lfl.cuni.czinavodylmolbioll/mutant_seq.nirn - mate k  dispozici
ziskanou sekvenci DNA u homozygotd s mikroftalmii, Na
hitp://piol.lfl.cuni.czinavodylmolbioll/wi_sec.nirn normalni sekvenci. Zjistéte:

a) Rozdily mezi normalni a mutovanou sekvenci

b) Ktery z rozdili v DNA by mohl byt mutaci (najdéte otevieny cteci
ramec, porovnejte polypeptidy)

c) Je tento nalez relevantni i pro éloveka? (o ktery gen se jedna, jaka je
jeho funkce, je tento gen — jeho ortolog — pfitomen v genomu ¢clovéka?)

Navod na nasi internetové strance
nittp:/loiol.lFl.cuni.cz/navodylmoloioll/navoc.hirn



